JHUE O a4705+- 230l

No. 124 2012.12.18
(BRTOTA—LZERBEIL. BATOTA—LERRBOERKICRELTVET,

EEE BATOFA-LAFRFHE EEN
EEE 55 18 JHUPO U554 h2RZD L EEN
HBENR [(JOFACSIARTAIR-TOFAY)ZHAOERIR] HHE
EEE DTEA EEN

BAIOTA-LFR SEOBRK

BATOTA-LFATE. RE 9 BD HUPO2013 (LA T. BROIOFA—-LHFTEZ T &
B _EIFANR BABMTH T4 M URSDAZBIMEL TUKZECWZUEURZ, 2055 1 58
UT. RKE 18 1 8 H. REPKREERZMAFTRUCTINA A TAITAIAB LG TOT AT JZI R
([CIA-NRZETIEB O URSO LAZREVELET . B ED. TOTAT JZHA0E—NE
(CT. Human Proteome Reference Database OBIFE Th#Hd Akhilesh Pandey &+
(Johns Hopkins X%¥) #HIBELTHFRIEEEZVZIZKED TOTAZIZEZ(EZDOREESDY
EFCTREOERND 6 Z2DFTES(CHFEZVIKFETT . BoCTSHIKIZE,

5% 1 B JHUPO BF34 b YRSV A
TOFAA Y ITARTAIR - TOATAS )ZH A DEARHR

(H K] ¥K25€1818H (£) 12:30~18:00
(15 Pl REPARZFE FEFMIRR HER IF JIFATVEERE
(http://www.pharm.kyoto-u.ac.jp/access/campus.html)
(Em&] \\R (AR-X(RONHDEFIDT., FRIEFZzHFEVLET)
— BRIEIFYAN http://goo.gl/0zI9M

[(FVWEDEE] BARIOTA-LAFREHE (REPKZEEFZANRIEBIMEERTE I EN)
EFIEHIEE /& #= (075-753-4555. yishihama@pharm.kyoto-u.ac.jp)

[(BXRTOTA—LERBENRMTIIEREA—INLICTEFE TSV, CERE(BATOTA—
LZELBENR/BFLOEEEZTOEEMOE T,
[FRLREE/BREGLEICER-SMEE]E. BATOTA—LZREHER
(clihupo@secretariat.ne jp)|“HBFELNN=LET,



$£1EIHUPOYTSA M UIRIIA

Rt ) L N

7DTZ¥J7277%92 70727/\92®§ﬁﬁ

W . et
i BATOFA-Ls%R || ‘E? >/ JHU:

4

F—HFAP—: TR R GARER BEEE (G

(B K] ¥mk2581H18H (&) 12:30~18:00

(4% Fhl

REPRFE AR BERIF VI FATTHERE

(REPHARXESHTFZER46-29, http://www.pharm.kyoto-u.ac.jp/access/campus.html)

(Sh&]

* o

12:30

12:40

13:30

14:10

15:10

15:50

16:30

17:10

17:50

#wE (AR-RIROAHOFIDT, FBRIEIFEHFEVNLET)

- BEIEEY/N http:/goo.gl/0zIOM

¢o06¢ PROGRAM e *0000

RS0
SR B (BFRJD07A-LF2 Bk - EXEEHZMR)

A Draft Map of the Human Proteome
Akhilesh Pandey (Johns Hopkins University, USA)

KEGG D% J Lt RIGAERIC L BB RY NI —-JDED1-IIBE
E|A B (RXIEH)

Full Length Transcriptome-Based H-InvDB Throws A New Light
on Chromosome-Centric Proteomics
St M (RBKE)
<{k& 14:50 - 15:10 >

TO7A—-LDSZHRERIBANZZAICOWNT
#R ES (FRKKRE)

TOFA—-LT—IN-ADFIRESEDRE
A% B (GAIYMIVAmELY5-)

KRBV SBEI DT AZIRICE BT FIVRERY NI —VfEHR
2l BEE (BXS%kiRH)

Mining Metabolic Pathways through Gene Expression
BRIX (5T K(LHH)

EIEOF & & (FKXREE)

HEig% : BRIOTA-LAFEEER (RBXFERFHRHRBKLERITFEIETN)

/& T+ (075-753-4555, yishihama@pharm.kyoto-u.ac.jp)



	日本プロテオーム学会　会員の皆様
	日本プロテオーム学会では、来年９月のHUPO2013に向けて、国内のプロテオーム研究をますます盛り上げるべく、日本各地でサテライトシンポジウムを開催していくことにいたしました。その第１弾として、来年１月１８日、京都大学薬学研究科にてバイオインフォマティクスおよびプロテオゲノミクスにフォーカスを当てた半日のシンポジウムを開催いたします。海外より、プロテオゲノミクスの第一人者にて、Human Proteome Reference Databaseの開発者でもあるAkhilesh Pandey博士（Jo...
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